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sevgiler... 
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Gündem 

ÅHCV virolojisi 

ÅGenotipler ve epidemiyoloji 



I/± ŜƴŦŜƪǎƛȅƻƴƭŀǊƤ ƴŜŘŜƴ ǀƴŜƳƭƛΚ 
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%54-ус ƪǊƻƴƛƪƭŜǒƳŜ 

% 5-мл Ǌƛǎƪ κмл ȅƤƭ %1-пǊƛǎƪ κȅƤƭ 



I/± ŜƴŦŜƪǎƛȅƻƴƭŀǊƤ ƴŜŘŜƴ ǀƴŜƳƭƛΚ 

Prevalans Ӻ%1.0 0.7-0.8 milyon enfekte ƪƛǒƛ 

Tedavi yükü (Tahmini) 
100,000,000 Euro 

TURHEP Study. Clin Microbiol Infect. 2015 Nov;21(11):1020-6. 



Tüm Dünyada 80 (64-103) Ƴƛƭȅƻƴ ƪƛǒƛ 
viremiktir 

Journal of Hepatology (2014), doi: http:// dx.doi.org/10.1016/j.jhep.2014.07.027 



HCV: viroloji  

Envelope (E1 & E2) 

Capsid (core) 

35-100 nm 
(  50 nm) 

ss (+) RNA 
9.6 kb Lipoviral particle (LVP) 



HCV: viroloji  [2] 

ÅAile 

ïFlaviviridae 

ÅCins 

ïHepacivirus 

J. Virol. 2012, 86(11):6171. 



HCV zoonotik bir virüs mü? 

 

ÅTƭƪ ƛƴǎŀƴ ƻƭƳŀȅŀƴ 
primat (Colobus guereza) 

hepacivirus ƛȊƻƭŀǘƭŀǊƤ 

J Virol 2013, 87: 8971 



¸ƻƪǎŀ ŘŜƐƛƭ ƳƛΚ 

http://www.nature.com/news/face-to-face-with-the-earliest-ancestor-of-all-
placental-mammals-1.12398 

Plasental memelilerin 
hipotetik aǘŀǎƤ 

miR 122 

García-Sastre A , and Evans M J PNAS 2013;110:1571-1572 



HCV genomik organizasyon 

¸ŀǇƤǎŀƭ                                        ¸ŀǇƤ-ŘƤǒƤ όnon-structuralύ                                             оΩ-UTR рΩ-UTR 

Core E1 E2 p7 NS2 NS3 NS4A NS4B NS5A NS5B 

1       192        384            747     810         1027                     1658          1712        1973                 2419                                3010 

.ƛǊƭŜǒǘƛǊƳŜ όassembly) modülü 4ƻƐŀƭǘƳŀ όreplikasyon) modülü 

1-341 

9379-9646 

Hücresel proteazlar        NS2 proteaz                                      NS3 proteaz 



HCV replikasyonu: temel özellikler 

ÅYüksek replikasyon ƘƤȊƤ 
ï1011-1012 virüs/gün 

ÅYüksek mutasyon 
όƘŀǘŀύ ƘƤȊƤ 
ï10-4 konum ōŀǒƤƴŀ (per 

site) 

¸ǸƪǎŜƪ œŜǒƛǘƭƛƭƛƪ 
Defektif partiküller 

Journal of General Virology (2004), 85, 3173ς3188 

enfeksiyöz/non-enfeksiyöz partikül = 1/100 ς 1/1000 
J Virol 2010, 84: 10999 



I/± ōƛƭŜ ƛǎǘŜŘƛƐƛ Ǝƛōƛ Ƴǳǘŀǎȅƻƴŀ 
ǳƐǊŀƳŀȊΦΦΦ 

ÅHCV RdRp ǘǊŀƴǎƛǎȅƻƴƭŀǊƤ 
transversiyonlara göre 
ƪŀȅƤǊƤǊΦ 

ïDҭ¦Υ оΦн · мл-3 nt/site 

ï!ҭ/Υ фΦн X 10-5 nt/site 

ï!ҭDΥ мΦп X 10-6 nt/site 

 

ÅRNA genomun 
stabilitesi önemlidir 

ïkovaryans 

ïGORS (Genome-scale Ordered 

RNA Secondary Structrure) 

 

Powdrill M, et al. 2011, PNAS ,108 : 20509 Simmonds P, et al. 2004, RNA, 10: 1337 



Her mutasyon toplumda sabitlenmez 

RdRP 

Toplumda sabitlenen mutasyonlar 

error rate of RdRP 

5ƻƐŀƭ ǎŜœƛƭƛƳ 
Rasgele genetik 
sürüklenme  

# of mutations /site 

t 

# of substitutions /site/time  

Akut ς Kronik HCV 
Hücre kültürü - hasta 
Hasta içi ς ƘŀǎǘŀƭŀǊ ŀǊŀǎƤ 
½ŀƳŀƴ ŀǊŀƭƤƐƤ όȅƤƭκƎǸƴκŜƴŦŜƪǎƛȅƻƴ ŘǀƴƎǸǎǸΣ vb) 
Metodoloji 
Genom bölgesi, vb 



HCV genotipleri 

Å7 genotip 

ïCŀǊƪƭƤƭƤƪ   30%  

Å>67 subtip 

ïCŀǊƪƭƤƭƤƪ   20%  

Å9 rekombinan 
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HEPATOLOGY 2014;59:318-327 


